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บทคัดยอ 
   

  งานวิจัยนี้มีวัตถุประสงคเพ่ือศึกษาความหลากหลายทางพันธุกรรมและการใชประโยชนของเห็ด

ในปาชุมชนดงใหญ อ.วาปปทุม จ.มหาสารคามชุมชนปาดงใหญ อําเภอวาปปทุม จังหวัดมหาสารคาม โดย

ไดทําการเก็บตัวอยางเห็ดตั้งแตเดือนพฤษภาคม พ.ศ. 2559 ถึง เดือนธันวาคม พ.ศ. 2560 จากการศึกษา

ลักษณะทางสัณฐานวิทยาพบเห็ดท้ังหมด 23 วงศ 43 สกุล 80 ชนิด ประกอบดวยเห็ดท่ีเปนผูยอยสลาย 

14 ชนิด เปนไมคอรไรซา 60 ชนิด   และสาเหตุโรคพืช 6 ชนิด เห็ดท่ีพบมากท่ีสุดคือ เห็ดวงศ 

Russulaceae (16 ชนิด) รองลงมาคือวงศ Boletaceae (8 ชนิด) และวงศ Pluteaceae (8 ชนิด) จาก

ขอมูลดังกลาวแสดงใหเห็นวาพ้ืนท่ีดังกลาวมีความสมบูรณและมีความหลากหลายของเห็ดมาก นอกจากนี้

ยังมีการใชเครื่องหมายพันธุกรรม Internal transcribed spacer (ITS) เพ่ือระบุสปชีสและการศึกษา

ความแปรผันทางพันธุกรรมของเห็ด  พบวาจากเห็ด 32 ตัวอยางมีลําดับนิวคลีโอไทดของ ITS ระหวาง 

457 - 665 คูเบสซ่ึงไดรับการจัดจําแนก 12 ชนิด   โดยสามารถระบุชนิดเห็ดไดถูกตองมากกวา 99% ใน

เห็ด Amanita hemibapha,  A. princeps,  Astraeus asiaticus,  Boletus griseipurpureus, 

Lactarius volemus,  L. glaucescens, Mycoamaranthus cambodgensis,  Phlebopus 

portentosus, R. delica, , R. rosacea, R. virescens  และ Termitomyces indicus การศึกษาการใช

ประโยชนจากเห็ดพบวา ชาวบานนําเห็ดมาใชประโยชนโดยการบริโภคและนํามาเปนยา ชาวบาน

ตระหนักในการอนุรักษทรัพยากรเห็ดและรูจักเก็บเห็ดในเชิงอนุรักษ ทําใหประชาชนในชุมชนมีเห็ดบริโภค

และมีรายไดจากทรัพยากรปาตลอดท้ังป 
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                                               ABSTRACT 
 

  This research aimed to study genetic diversity as well as sustainable utilization of wild 

mushroom in Dongyai forest at Dongyai forest, Vapeepatum District, Maha Sarakham Province.  

The mushrooms samples were collected from May 2016 to December 2017.   A total of 80 

species belonging to 43 genera of 23 families were classified by using morphological 

characteristics. The classified species were14 saprobic mushrooms, 60 mycorrhizal mushrooms 

and 6 plant pathogenic fungi.   Most of them are Russulaceae ( 16 species)  Boletaceae ( 8 

species)  and Pluteaceae ( 8 species) .  The results showed that the forest is very rich in 

mushroom diversity.    Additionally, internal transcribed spacers ( ITS)  were used for species 

identification and for studying of genetic variation.  Of the collected specimens, 457 - 665 bp 

of ITS fragments from 32 mushroom were sequenced and identified as 12 species.  The ITS 

sequences revealed >99% correct identification of Amanita hemibapha, A. princeps, Astraeus 

asiaticus, Boletus griseipurpureus, Lactarius volemus, L. glaucescens, Mycoamaranthus 

cambodgensis, Phlebopus portentosus,R. delica,  R. rosacea, R. virescens and Termitomyces 

indicus. Regarding the local wisdom and wild mushroom utilization, the study showed that the 

villagers used wild mushroom for food and medicine. The villagers concern and always pick 

mushroom conservatively; consequently, they can consume wild mushrooms and earn their 

living from resources of the forest throughout the year. 
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